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Missions

Responsable du stage :

e De Mendel au séquencgage a haut débit : évolution des études et technologies en
génétique humaine

Intervention dans le stage :

e Formation Théorique en biologie moléculaire : de la remise au niveau au
perfectionnement (FTBM)

Techniques maitrisées :

e Biologie moléculaire : Extraction, dosage, amplification (ADN/ARN ); Génotypage (puce a
ADN, TagMan ...), puces d’'expression, séquencage ...

Analyses statistiques : Etudes génomiques (Liaison, association, expression) et
haplotypiques

e lLangages de programmation : R, Langage Shell (UNIX et LINUX), Notion en CamL
e Logiciels d'analyses : GenHunter, fbat, Linkage, Arlequin, PLINK, Thésias, POLYPHRED
e Bases de données : NCBI, HapMap, ENSEMBL, 1000 Genome, Polyphen, SWIFT

Laboratoire et theme de recherche actuel :

e UMR S 1166, Equipe 1 « Génomique et physiopathologie des maladies cardiovasculaires »,
Université Pierre et Marie Curie
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